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Resumen

Una de las &reas de investigacion més importantes de la biologia son las proteinas. Para avanzar en su investigacion,
la clasificacion de las mas de 100.000 proteinas depositadas en el Banco de Datos de Proteinas en un conjunto
relativamente menor de categorias es una tarea muy importante. Teniendo esto en cuenta, en este trabajo se propone
aplicar el paradigma de Human Computation a la resolucion de este problema de la Bioinformatica. Para eso
desarrollamos P3, un GWAP (del inglés, Game With A Purpose) que tiene como objetivo generar los datos necesarios
para clasificar las proteinas a partir de la comparacién de la representacion tridimensional de las estructuras proteicas
realizada por los jugadores. Por otro lado estudiamos la posibilidad de generar una clasificacién de proteinas basadas
en la informacién de los movimientos de las mismas ademas de su estructura.
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Trabajos Realizados Trabajos Futuros

En primer lugar se realizO una investigacion En primer lugar seria interesante profundizar en la
bibliografica de los temas a desarrollar. Luego se generacion de una clasificacion basada en el
programé una aplicaciéon basada en el paradigma movimiento de las proteinas analizando los posibles
Human Computation, Illamada “P3”. P3 es un cambios que deberian aplicarse a P3 para cumplir este
videojuego web en el que los jugadores deben objetivo y generando un volumen de datos mayor.
identificar en un trio de proteinas aquella que Por otro lado, seria (til desarrollar una mecénica de
consideren diferente de las dos restantes. Los juego que permita resolver la clasificacién de las mas
jugadores avanzan por los distintos niveles a partir de de 100.000 proteinas de una manera mas eficiente y
la resolucion correcta de una cantidad especifica de con la participacion de una menor cantidad de
trios y son desafiados con niveles de dificultad jugadores.

progresiva para motivarlos a continuar jugando vy
respondiendo correctamente. Se realizaron pruebas
con 30 jugadores para generar los datos y poder
analizar la performance de la aplicacion.
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